MEZILABORATORNiI POROVNANI
»stanoveni hla znak(l asociovanych s chorobami“ 2019 II. KOLO

Organizator: Narodni referencni laborator pro DNA diagnostiku Adresa: U Nemocnice 1, 128 20 Praha 2
Zodpovédna osoba: Ing. Milena Vrana e-mail: milena.vrana@uhkt.cz Telefon: 221977484

Hodnoceni vysledki
B*27 a DOB1*06:02
Spravné uvedeni pfitomnosti/neptitomnosti uvedené alelické skupiny/alely u vSech vzorki

Celiakie:
* Spravna detekce vSech alel/alelickych skupin rizikovych pro celiakii:
*  DQA1*02, *03, *05, DQB1*02, DQB1*03:02
*  Hodnoceni 1 bod za spravné uvedenou alelu/alelickou skupinu, -1bod za nespravné uvedenou alelu/alelickou skupinu
*  Nespravné uvedena alela ze spravné alelické skupiny -0,5 bodu (s vyjimkou DQB1%*03:02 a jinych alel DQB1*03, kde chyba zplisobi zménu interpretace)
* Uvedeni serologického ekvivalentu dle konsensu laboratofi z 16. 2. 2015, tedy pozitivity/negativity DQ2 (DQ2.5, DQ2.2) a DQS8
* Interpretace vysledku ve vztahu k riziku celiakie
* U pozitivnich vysledki nutno uvadét upozornéni na nizkou specifitu vysetfeni (pokud standardné uvadite v poznamce ¢i mate v Laboratorni pfirucce nebo v jinych
informacich pro 1ékate, napiSte prosim pod tabulku do poznamky)
* Celkové zhodnoceni:
*  genotyp uspésna ucast 90 —100 %
neuspésna ucast < 90 %
* interpretace: Uspésna Ucast = vSechny vysledky zafazeny do spravné kategorie rizika celiakie, tedy:
GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE
GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S OJEDINELYM/MIRNYM RIZIKEM CELIAKIE
GENOTYP HLA NENi ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE
(neni pozadovano ptesné znéni, pouzivejte formulace, které bézné uvadite na vysledky)
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PROFICIENCY TESTING
»DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES“ 2019 Il. ROUND

Organizer:: Narodni referenc¢ni laboratof pro DNA diagnostiku Adress: U Nemocnice 1, 128 20 Praha 2
Guarantee: Ing. Milena Vrand e-mail: milena.vrana@uhkt.cz Phone number: +420 221977 484

Results evaluation:
B*27 a DQB1*06:02
Correct evaluation of the presence/absence of given allelic group/allele for each sample.

Coeliac disease:
Correct detection of all alleles/allelic group associated with a risk of coeliac disease
* DQA1*02, *03, *05, DQB1*02, DQB1*03:02
» Correct detection of one allele/allelic group = 1 point, incorrect detection of one allele/allelic group = -1 point
* Incorrect detection of allele from correct allelic group = -0,5 point (excepting DQB1*03:02 and other alleles DQB1*03, where the mistake causes a
change in interpretation)
Marking serological equivalent according to the consensus of laboratories from 16.2.2015, which means positivity/negativity of DQ2 (DQ2.5, DQ2.2) and DQ8 respectively

Interpretation of results related to the risk of CD
» In case of positive results it is necessary to mention a notification of low specificity of the examination (if this information is a part of your standard
documentation please make a note under a table)
Final evaluation
* Genotype successful attendance 90 -100 %
unsuccessful attendance <90 %
* Interpretation:  successful attendance = all results included in the correct risk category of celiac disease:
HLA genotype is associated with a risk of celiac disease
HLA genotype is associated with a low risk of celiac disease
HLA genotype is not associated with a risk of celiac disease
(Please use formulation, which you normally write in your reports)
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MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znak{ asociovanych s chorobami® 2019 Il. KOLO

Organizator: Narodni referencni laboratof pro DNA diagnostiku Adresa: U Nemocnice 1, 128 20 Praha 2
Zodpovédna osoba: Ing. Milena Vrana e-mail: milena.vrana@uhkt.cz Telefon: 221977484
SEROLOGICKE
B 3N A HLA Cov Interpretace
PRIBLIZNA
IDENTIFIKACE VYJADRENI
VZORKU KONCEN-
TRACEDNA | DQAL* DQA1* DQB1* DQB1* Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ2.5 NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
POZITIVNI Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho
CD06_2019 DQ8 negativni nizké specificité pro tuto diagnosu.
- ,7 | :01 : 2:01 :01
38,7ng/u 05:0 05:05 02:0 03:0 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because
of its low specificity
DQ8 POZITIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
DQ2 negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho
CD07_2019 nizké specificité pro tuto diagnosu
- 48, | 1:02 :01 :02 :
89ng/u 01:0 03:0 03:0 06:09 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because
of its low specificity
DQ8 POZITIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
DQ2 negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho
CD08_2019 . . . . nizké specificité pro tuto diagnosu
65,5ng/ul 01:01 03:01 03:02 05:01 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because of
its low specificity
DQ2.2 NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S OJEDINELYM RIZIKEM CELIAKIE.
CD09_2019 POZITIVNI Diagnosu nelze vyloucit.
- 1 1:02 2:01 2:02 : I
64,1ng/ul 01:0 02:0 02:0 06:04 DQ8 negativni DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RARE RISK OF COELIAC DISSEASE.
The diagnosis is not possible to exclude.
CD10_2019 DQ2 tivni NALEZENY GENOTYP HLA NENi ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
- 55,3ng/ul | 05:05 03:01 Q2 negativni j - ’ . o
DQ8 negativni Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu vylucuje
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DETECTED HLA GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
The results excludes this diagnosis with the high probability..

Pouzitda metodika: NGS
Pouzity kit: Holotype HLA 24/7 - Omixon
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1, DQB1




MEZILABORATORNiI POROVNANI
,stanoveni hla znakd asociovanych s chorobami“ 2019 MIMORADNE KOLO

Organizator: Narodni referencni laborator pro DNA diagnostiku Adresa: U Nemocnice 1, 128 20 Praha
Zodpovédna osoba: Ing. Milena Vrana e-mail: milena.vrana@uhkt.cz Telefon: 221977484

SEROLOGICKE - .
VYJADRENI nterpretace

PRIBLIZNA
KONCEN- HLA-B*
TRACE DNA

IDENTIFIKACE
VZORKU

Interpretace v AJ (NEPOVINNE)

U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylititdou. Tento vysledek nelze samostatné
interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy vzhledem
S4ng/l 27:05 44:02 k jeho nizké specifité pro pro tuto diagnosu.
Detected B*27 allelic group is associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of
ankylosing spondylitis because of its low specificity
U pacienta byla nalezena alelicka skupina HLA-B*27 asociovana
s ankylosujici spondylititdou. Tento vysledek nelze samostatné
interpretovat jako potvrzeni ankylosujici spondylitidy
56,6ng/l 27:02 44:02 vzhledem k jeho nizké specifité pro pro tuto diagnosu.
Detected B*27 allelic group is associated with the risk of
ankylosing spondylitis.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of
ankylosing spondylitis because of its low specificity
U pacienta nebyla nalezena alelicka skupina HLA-B*27
asociovana s ankylosujici spondylititdou.
64,4ng/ul 13:02 40:01 - . - -
Detected HLA genotype is not associated with the risk of
ankylosing spondylitis.

B01_2019_M

B02_2019_M

B03_2019_M

PouzZita metodika: NGS
Pougzity kit: Holotype HLA 24/7- Omixon
Detekované alely (alelické skupiny): HLA-B
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MEZILABORATORNI POROVNANI
»stanoveni hla znakl asociovanych s chorobami“ 2019 MimoRADNE KOLO

Organizator: Narodni referencni laborator pro DNA diagnostiku Adresa: U Nemocnice 1, 128 20 Praha 2
Zodpovédna osoba: Ing. Milena Vrana e-mail: milena.vrana@uhkt.cz Telefon: 221977484
SEROLOGICKE
B SN A HLA P Interpretace
IDENTIFIKACE PRIBLIZNA VYJADRENI
KONCEN-
VZORKU 3
TRACEDNA | DQAl1* | DQAL* DQB1* DQB1* Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ8 POZITIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
DQ2 negativni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho
CD01_2019_M . . . . nizké specificité pro tuto diagnosu
49,9ng/ul 03:01 04:01 03:02 04:02 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because of
its low specificity
DQ8 POZITIVNI NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
DQ2 negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho
€D02_2015_M nizké specificité pro tuto diagnosu
, | 1:.01 :01 :02 :01
66,8ng/1 01:0 03:0 03:0 05:0 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because of
its low specificity
DQ2.5 NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
POZITIVNI Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho
CD03_2019_M DQ8 negativni nizké specificité pro tuto diagnosu.
- - 40, | :01 : 2:01 :01
0,9ng/u 05:0 05:05 02:0 03:0 DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because
of its low specificity
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA NENi ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
CD04_2019_M DQ8 negativni Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu vylucuje
- - 74,4 | 01:03 05:05 03:01 06:01
ne/u DETECTED HLA GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
The results excludes this diagnosis with the high probability..
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CDO05_2019_M

51,1ng/ul

03:01

04:01

03:02

04:02

DQ8 POZITIVNI
DQ2 negativni

NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE.
Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie vzhledem k jeho
nizké specificité pro tuto diagnosu

DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF COELIAC DISSEASE.
This result can not be separately interpreted as a confirmation of celiac disease because
of its low specificity

Pouzita metodika: NGS

Pouzity kit: Holotype HLA 24/7 — Omixon

Detekované alely (alelické skupiny): DQA1, DQB1




Laborator: 13

MEZILABORATORNiI POROVNANI
,Sstanoveni hla znak(l asociovanych s chorobami“ 2019 Il. koLo

ALELY VAZANE S CELIAKII

L. Dosaiené | SEROLOGICKE Dosazené
IDENTIFI. | "rooHZNA HLA body VYJADREN{ Interpretace body
KACE VZORK KONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* DQB1* DQB1* Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2.5 pozitivni |Nalezeny HLA genotyp je asociovan s rizikem celiakie. Tento 10
3 DQ8 negativni |vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni celiakie
CD06_2019 | 38,7 ng/pl 05:01 05:05 02:01 03:01 vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
3 2
DQ2 negativni | Nalezeny HLA genotyp je asociovan s rizikem celiakie. Tento 10
2 DQ8 pozitivni | vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD07_2019 | 48,9 ng/ul | 03:01 nt 03:02 05:01 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
2 2
DQ2 negativni | Nalezeny HLA genotyp je asociovan s rizikem celiakie. Tento 10
2 DQS8 pozitivni | vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD08_2019 | 65,5ng/ul 03:01 nt 03:02 05:01 celiakie vzhledem k jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
2 2
) DQ2.2 pozitivni Nalezeny HLA genotyp je asociovany s ojedinélym rizikem 10
CD09_2019 64,1ng/pl 02:01 nt 02:02 - DQ8 negativni celiakie. Diagndzu celiakie nelze zcela vyloucit.
2 2
1 DQ2 negativni | Nalezeny HLA genotyp neni asociovan s rizikem celiakie. Tento 10
CD010_2019 | 55,3ng/pl 05:05 nt 03:01 nt DQ8 negativni | vysledek s vysokou pravdépodobnosti vylucuje tuto diagndzu.
1 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR-SSP

Pouzity kit: Histo Type Celiac Disease Happy Pack, BAG Health Care




Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02, 03, *05; DQB1 *02, *03, *05, *06.

POZNAMKA: ervené oznaené chyby v typizaci nemaji vliv na predispozici k celiakii, nedostatky nejsou penalizovany sniZenym
hodnocenim.



Laborator: 15

MEZILABORATORNiI POROVNANI
»stanoveni hla znakd asociovanych s chorobami” 2019 Il. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKII

.. HLA Dosazené | SEROLOGICKE NP Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE VZORK | <ONCEN- Celkové DOSAZENE
TRACEDNA | pQA1* | DQA1* DQB1* DQB1* body o — Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
DQ2.5 pozitivni, | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S 10
DQ8 a DQ2.2 RIZIKEM CELIAKIE.
negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD06_2019 | 38,7 ng/pl 05 02 3 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro
- tuto diagnoézu.
3 2
DQ8 pozitivni, | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S 10
DQ2.5 aDQ2.2 | RIZIKEM CELIAKIE.
) negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CDO07_2019 48,9 ng/ul 03.01 03:02 potvr;eni (’:eliakie vzhledem k jeho nizké specificité pro
tuto diagnozu.
2 2
DQ8 pozitivni, | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S 10
DQ2.5 a DQ2.2 | RIZIKEM CELIAKIE.
) negativni Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako
CD08_2019 | 65,5ng/pl 03:01 03:02 potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro
- tuto diagnézu.
2 2
DQ2.2 NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S 10
pozitivni, OJEDINELYM RIZIKEM CELIAKIE. Diagnézu celiakie
CD09_2019 | 64,1ng/ul 02 02 2 DQ2.5 a DQS8 nelze zcela vyloudit.
negativni




2 2
DQS8 negativni, | NALEZENY GENOTYP HLA NENI ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
1 DQ2.5a DQ2.2 | CELIAKIE. - Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto
CD010_2019 55;3n8/u| 05 negativnl’ diagnosu vyIut":uje.
1 2
Celkovy pocet ziskanych bodt 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: PCR amplifikace a DNA microarray

Pouzity kit: HLA DQ2/DQ8 Direct (EUROIMMUN)

Detekované alely (alelické skupiny): HLA-DQA1*02, HLA-DQA1*03, HLA-DQA1*05, HLA-DQA1*01/*04/*06, HLA-DQA1*03:01, HLA-DQA1*03:02/03:03,
HLA-DQB1*02, HLA-DQB1*03:02




PROFICIENCY TESTING

,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 Il. ROUND
Alleles of DQ loci alleles associated with coeliac disease
Laboratory: 18
HLA ACHIEVED ISEERO;ROIEG'I!;;I;) ACHIEVED
SAMPLE DNA POINTS POINTS
IDENTIFI- CONCEN- N INTERPRETATION
CATION TRATION POSSIBLE DOSAZENE
* * * *
DQA1 DQA1 DQB1 DQB1 POINTS BODY
3 DQ2.5 positive | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
DQ8 negative | COELIAC DISSEASE
CD06_2019 38,7ng/ul 05 02 03:01 . . . .
- e/u 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
3 of celiac disease because of its low specificity.
DQ2 negative  [DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
2 DQ8 positive COELIAC DISSEASE
Cb07_2019 48,9ng/ul 03 03:02 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
2 of celiac disease because of its low specificity
5 DQ2 negative DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
: DQ8 positive COELIAC DISSEASE
CD08_2019 65,5ng/ul o3 03:02 ) 2 This result cannot be separately interpreted as a confirmation
of celiac disease because of its low specificity
DQ2.2 positive | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RARE 10
CD09 2019 64,1ng/pl 02 02 2 DQ8 negative RISK OF COELIAC DISSEASE
- 2 2 The diagnosis is not possible to be excluded.
1 DQ2 negative DETECTED HLA GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE 10
CD10 2019 55,3 ng/pl 05 03:01 DQ8 negative RISK OF COELIAC DISSEASE
- 1 2 The result excludes this diagnosis with a high probability
Overall number of achieved points 10 10 50
Overall number of possible points 10 10 50
Evaluation 100% 100% 100%

Used method: PCR / Strip Hybridisation
Used kit: CELIACSTRIP / Opegen / Operon

Detected alleles (allelic groups): DQA1*05, *02, *03; DQB1*02, *03:01, *03:02




PROFICIENCY TESTING

,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 Il. ROUND
Alleles of DQ loci alleles associated with coeliac disease
Laboratory: 20
HLA ACHIEVED I;E’EROI!’-ROEC?IE:?II;) ACHIEVED
SAMPLE DNA POINTS POINTS
IDENTIFI- CONCEN- N INTERPRETATION
CATION TRATION POSSIBLE DOSAZENE
* * * *
DQA1 DQA1 DQB1 DQB1 POINTS BODY
DQ2.5 positive 10
5 (DQ2 cis, Detected HLA Genotype is ASSOCIATED with the risk of celiac
CD06_2019 | 38,7ng/ul 05 02 03:01 DQ2 trans _le) dissease. This result cannot be separately interpreted as a
DQ8 negative confirmation of celiac disease because of its low specifictiy
3 2
DQ2 ti . . . . 10
2 Dgs nif?ticl: Detected HLA Genotype is ASSOCIATED with the risk of celiac
CD07_2019 48,9ng/ul 03 03:02 - dissease. This result cannot be separately interpreted as a
2 2 confirmation of celiac disease because of its low specifictiy
2 DQ2 negative | petected HLA Genotype is ASSOCIATED with the risk of celiac 10
CD08_2019 | 65,5ng/ul 03 03:02 DQ8 positive dissease. This result cannot be separately interpreted as a
2 2 confirmation of celiac disease because of its low specifictiy
DQ2.2 positive 10
2 (DQ2 trans HP2) | petected HLA Genotype is ASSOCIATED with the rare risk of
D 201 4,1 | i . R . . .
€D09_2019 64,1ng/u 02 02 DQ8 negative celiac disease. The diagnosis is not possible to be excluded.
2 2
DQ2 negative 10
1 (DQ? trans HP1 | petected HLA Genotype is NOT ASSOCIATED with the risk of
CD10_2019 | 55,3 ng/ul 05 03:01 carrier) _ celiac disease. The result excludes this diagnosis with a high
DQ8 negative | probability.
1 2
Overall number of achieved points 10 10 50
Overall number of possible points 10 10 50
Evaluation 100% 100% 100%




Used method: PCR / Hybridisation
Used kit: Opegen by OPERON, Celiac Strip
Detected alleles (allelic groups): DQA1 *05,%02,*03 DQB1 *02,*03:01,*03:02



Laborato¥r: 22

MEZILABORATORNiI POROVNANI
»stanoveni hla znakd asociovanych s chorobami” 2019 Il. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKII

L. HLA Dosaiené | SEROLOGICKE NP Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE VZORK | OV CEN lkové | DOSAZENE
TRACEDNA | DQA1* | DQA1* | DQB1* | D1+ | Celkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2.5 pozitivni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
3 DQ8 negativni [Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD06_2019 | 38,7ng/pl 05:01 05:05 02:01 03:01 celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
3 2
DQ2 negativni | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ8 pozitivni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD07_2019 | 48,9ng/ul 03 NT 03:02 NT celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2 negativni | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ8 pozitivni | Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD08_2019 | 65,5ng/ul 03 NT 03:02 NT celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2.2 pozitivni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S MIRNYM RIZIKEM 10
) DQ8 negativni |CELIAKIE. Upozornéni: Tento vysledek nelze interpretovat jako
CD09_2019 64,1ng/pl 02:01 NT 02:02 NT potvrzeni celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto
diagnosu.
2 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA NEN{ ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
1 DQ8 negativni | CELIAKIE. Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu
CD10_2019 | 553ng/ul | [05:05 NT 03:01 NT TR,
1 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%




Pouzita metodika: Polymerazova retézova reakce se sekvencné specifickymi primery

Pouzity kit: HISTO TYPE Celiac Disease Happy Pack, BAG Health Care

Detekované alely (alelické skupiny): DQB1*02:01, *02:02, *03:02 (a dalsi v diive zaslaném interpretacnim listu); DQA1%02:01,%03:01,*05:01,%05:05 (a dalsi v diive
zaslaném interpretacnim listu)

Poznamky: Ve vysledcich pro lokusy HLA-DQB1 a HLA-DQAL je uvedena alelicka skupina nebo prvni (nejcastéjsi) alela pro danou reaktivitu. Nelze vyloucit pfitomnost

nékteré z méng Castych alel se stejnou reaktivitou, jejichz vycet je k dispozici v laboratofi.

NT — netestovano (alela nezjisténa)



Laborator: 30

MEZILABORATORNiI POROVNANI

»stanoveni hla znakd asociovanych s chorobami” 2019 Il. koLo

ALELY VAZANE S CELIAKI|

L. HLA Dosaiené | SEROLOGICKE NP Dosazené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE VZORK | OV CEN lkové | DOSAZENE
TRACEDNA | DQA1* | DQA1* | DQB1* | D1+ | Celkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2.5 pozitivni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
3 DQ8 negativni [Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD06_2019 | 38,7 ng/pl 05:XX XX:XX 02:XX XX:XX celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
3 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ8 pozitivni  [Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD07_2019 | 48,9ng/pl | 03:XX XX:XX 03:02 XX:XX celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2 negativni NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S RIZIKEM CELIAKIE. 10
2 DQ8 pozitivni  [Tento vysledek nelze samostatné interpretovat jako potvrzeni
CD08_2019 | 65,5ng/ul 03:XX XX:XX 03:02 XX:XX celiakie vzhledem k jeho nizké specificité pro tuto diagnosu.
2 2
DQ2.2 pozitivni | NALEZENY GENOTYP HLA JE ASOCIOVANY S OJEDINELYM 10
2 DQ8 negativni | RIZIKEM CELIAKIE.
CD09_2019 64,1ng/ul 02:XX XX:XX 02:XX XX:XX Diagnosu celiakie nelze zcela vylougit
2 2
DQ2 negativni | NALEZENY GENOTYP HLA NENI ASOCIOVANY S RIZIKEM 10
1 DQ8 negativni | CELIAKIE.
CD010_2019 | 55,3ng/pl 05:XX XX:XX XX:XX XX:XX Vysledek s vysokou pravdépodobnosti tuto diagnosu vylucuje.
1 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%




Pouzita metodika: Real Time PCR
Pouzity kit: EliGene® Coeliac 3.0 RT (Ref.: 90071-RT)
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*05:XX, DQA1*02: XX, DQA1*03:XX, DQB1*02: XX, DQB1*03:02 (DQ2.2, DQ2.5, DQ8)



Laboratoi: 34

MEZILABORATORNiI POROVNANI
»stanoveni hla znakd asociovanych s chorobami” 2019 Il. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKII

. HLA Dosazené | SEROLOGICKE NP Dosazené
IDENTIF. | PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE VZORK | _KONCEN- Ikové DOSAZENE
TRACEDNA | pga1* | pQAl* paB1* | papi* | celkove Interpretace v AJ (NEPOVINNE)
body BODY
DQ 2.5 pozitivni  |Nalezeny genotyp je asociovan s vysokou predispozici k celiakii. 10
3 DQ 2.2 negativni  \\ysledek nelze interpretovat jako potvrzeni diagnézy celiakie
CD06_2019 | 38,7 ng/ul 05:01 05:05 02:01 03:01 DQ 8 negativni kvali jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
3 2
DQ 2.5 negativni | Nalezeny genotyp je asociovan s vysokou predispozici k 10
2 DQ 2.2 ne_géjtiV’n" celiakii. Vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni diagndzy
CD07_2019 | 48,9ng/ul | 03:01 = 03:02 05/06*) DQ 8 pozitivni | cqiakie kvili jeho nizké specifité pro tuto diagnézu.
2 2
DQ 2.5 negativni | Nalezeny genotyp je asociovan s vysokou predispozici k 10
. 2 DQ2.2 ”e*_éé_‘tivni celiakii. Vysledek nelze interpretovat jako potvrzeni diagndzy
CD08_2019 | 65,5ng/pl 03:01 - 03:02 05/06%) DQ 8 pozitivni | gliakie kvili jeho nizké specifité pro tuto diagndzu.
2 2
) gcoi ;i ;igz?t?\\rl:: Nalezeny genotyp je spojen s ojedinélym vyskytem celiakie, 10
CD09_2019 64,1ng/pl 02:01 _ 02:02 05/06*) DQ & negativni proto nelze diagndzu celiakie zcela vyloucit.
2 2
DQ 2.5 negativni | U pacienta se nachazi genotyp, jehoz pfitomnost bez druhé 10
1 DQ 2.2 negativni | predispozicni alely je vzhledem k uréeni predispozice k celiakii
CD010_2019 | 55,3ng/ul 05:05 ; 03:01 ; DQ & negativni | hehodnotitelny. Diagndzu celiakie Ize s vysokou
pravdépodobnosti vyloucit.
1 2
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%




PouZita metodika: PCR-SSP
Pouzity kit: Histo Type Celiac Disease, BAG Health Care
Detekované alely (alelické skupiny): DQB1*02:01, *02:02, *03:01, *03:02, *05, *06, DQA1*02:01, *03:01, *05:01, *05:05.

Poznamka:

*) Ve vysledcich pro lokus HLA-DQB1 jsou nejéastéji uvadénymi alelickymi skupinami *05 a *06 pro dany primer mix pouZitého kitu Histo Type Celiac Disease.
Touto analyzou nelze rozlisit, ktera z téchto dvou alelickych skupin je pfitomna, proto jsou uvedeny obé.



PROFICIENCY TESTING

,DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 Il. ROUND
Alleles of DQ loci alleles associated with coeliac disease
Laboratory: 35
HLA ACHIEVED I:E‘ERO:ROEG:I!;:?II;) ACHIEVED
SAMPLE DNA POINTS POINTS
IDENTIFI- CONCEN- N INTERPRETATION
CATION TRATION POSSIBLE DOSAZENE
* * * *
DQA1 DQA1 DQB1 DQB1 POINTS BODY
3 DQ2.5 POSITIVE, | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CD06_2019 38,7ng/ul 08:01 08:05 03:01 03:01 DQ8 negative COELIAC .DISE/-.\SE. The r.esult' cannot be separa.tely interpreted
2 as a confirmation of celiac disease because of its low
3 specificity
5 DQ2 negative, DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CD07_2019 48,9ng/ul 03:01 03:02 DQ8 POSITIVE | COELIAC .DISEA.SE. The r.esult' cannot be separa.tely interpreted
2 as a confirmation of celiac disease because of its low
B specificity
2 DQ2 negative, DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CDO08_2019 65,5ng/1l 03:01 03:02 DQ8 POSITIVE | COELIAC .DISEASE. The r.esult. cannot be separa.tely interpreted
) 2 as a confirmation of celiac disease because of its low
specificity
2 DQ2.2 POSITIVE, | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RARE 10
CD09_2019 | 64,1ng/ul 02:01 02:02 DQ8 negative | RISk OF COELIAC DISEASE. The diagnosis is not possible to be
2 2 excluded
1 DQ2 negative, | DETECTED HLA GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE RISK 10
CD10_2019 | 55,3 ng/ul 05:05 03:01 DQ8 negative OF COELIAC DISEASE. The result excluded this diagnosis with
1 2 high probability.
Overall number of achieved points 10 10 50
Overall number of possible points 10 10 50
Evaluation 100% 100% 100%

Used method: PCR-SSP
Used kit: PROTRANS
Detected alleles (allelic groups):




Laboratory: 35

PROFICIENCY TESTING
»DETECTION OF HLA ALLELES ASSOCIATED WITH DISEASES” 2019 EXTRA ROUND

Alleles of DQ loci alleles associated with coeliac disease

HLA ACHIEVED I:E’EROI:’-ROSIE;::II;) ACHIEVED
SAMPLE DNA POINTS POINTS
IDENTIFI- CONCEN- N INTERPRETATION
CATION TRATION POSSIBLE DOSAZENE
* * * *
DQA1 DQA1 DQB1 DQB1 POINTS BODY
5 DQ2 negative, DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CDO1_2019_M | 49,9ng/ul | 08:01 03:02 DQ8 POSITIVE  |COELIAC 'DISEA'SE. The r'esult. cannot be separa'tely interpreted
2 as a confirmation of celiac disease because of its low
‘ specificity
5 DQ2 negative, DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CD02_2019_M | 66,8ng/ul 03:01 03:02 DQ8 POSITIVE COELIAC .DISEA.SE. The r.esult' cannot be separa.tely interpreted
2 as a confirmation of celiac disease because of its low
B specificity
5 DQ2.5 POSITIVE, | DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CD03_2019_M | 40,9ng/ul 08:01 08:05 03:01 03:01 DQ8 negative COELIAC .DISEASE. The r.esult. cannot be separa.tely interpreted
3 2 as a confirmation of celiac disease because of its low
specificity
1 DQ2 negative, | DETECTED HLA GENOTYPE IS NOT ASSOCIATED WITH THE RISK 10
CD04_2019_M | 74,4ng/pl | 05:05 03:01 DQ8 negative OF COELIAC DISEASE. The result excluded this diagnosis with
1 2 high probability.
2 DQ2 negative, DETECTED HLA GENOTYPE IS ASSOCIATED WITH THE RISK OF 10
CD05_2019_M | 51,1 ng/ul 03:01 03:02 DQ8 POSITIVE COELIAC .DISEASE. The r.esult. cannot be separa.tely interpreted
2 2 as a confirmation of celiac disease because of its low
specificity
Overall number of achieved points 10 10 50
Overall number of possible points 10 10 50
Evaluation 100% 100% 100%

Used method: PCR-SSP
Used kit: PROTRANS
Detected alleles (allelic groups):




Laborator: 36

MEZILABORATORNiI POROVNANI
»stanoveni hla znakd asociovanych s chorobami” 2019 Il. koLo
ALELY VAZANE S CELIAKII

N HLA Dosaiené | SEROLOGICKE NP DosaZené
IDENTIFI- PRIBLIZNA body VYJADRENI P body
KACE VZORK | OV CEN lkové | DOSAZENE
TRACEDNA | pQAl* | DQA1* | DQB1* | pQBl* | Coikové Interpretace v Al (NEPOVINNE)
body BODY
DQ2.5 pozitivni | Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
4 3 DQ8 tivni Samotnou pfitomnost alel asociovanych s rizikem celiakie nelze povazovat za
CD06_2019 | 387ng/wl | 5t o 02 03 O DBt | vrientdisgnéey celake
2
3
03 DQ8 pozitivni | Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
04 2 DQ2 negativni | Samotnou pfitomnost alel asociovanych s rizikem celiakie nelze povazovat za
CD07_2019 48,9 ng/pl 01 03 03:02 05 potvrzeni diagnézy celiakie.
2
06 2
03 DQ8 pozitivni | Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem celiakie. 10
04 2 DQ2 negativni | Samotnou pfitomnost alel asociovanych s rizikem celiakie nelze povaZovat za
CD08_2019 65,5ng/ul 01 03 03:02 05 = potvrzeni diagndzy celiakie.
2
06 2
02 ) DQ2.2 pozitivni | Nalezeny genotyp HLA je asociovany s ojedinélym rizikem 10
4 D ivni liakie. Di ¢ liaki | la vyloucit.
CD09_2019 64,1ng/ul 01 02 02 85 Q8 nefatlvnl celiakie. Diagnézu celiakie nelze zcela vylougit
2
06
03 1 DQ8 pozitivni | Nalezeny genotyp HLA neni asociovany s rizikem celiakie. 10
CDO010_2019 55,3ng/p.| 05 . 03 8&51 DQ2 nefativm’ Vysledek s vysokou pravdépodobnosti vylucuje diagndzu celiakie.
1
06
Celkovy pocet ziskanych bodu 10 10 50
Celkovy pocet moznych bodu 10 10 50
Vysledné hodnoceni 100% 100% 100%

Pouzita metodika: SSP
Pouzity kit: OLERUP SSP DQA1*02,05;DQB1*02,03:02
Detekované alely (alelické skupiny): DQA1*02,03,05;DQB1*02,03:02




POZNAMKA: V pripadé, Ze neni potvrzeno rodinnou studii, nelze uvadét prisluSnou alelickou skupinu dvakrat. Neni penalizovano
sniZenym hodnocenim.



,stanoveni hla znakt

MEZILABORATORNiI POROVNANI

asociovanych s chorobami“ 2019 MIMORADNE koLo

HLA-B*27
Laborator: 36
Y Dosazené SEROLOGICKE Interpretace
IDENTIFIKACE PRIBLIZNA body VYJADRENI I?osa'-
VZORKU KONCEN- HLA-B* Ikové DOSAZENE BODY o
TRACE DNA c';o:;’e Interpretace v AJ (NEPOVINNE) body
Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem Bechtérevovy
B*27 pozitivni nemoci. Samotnou pritomnost alely asociované s rizikem
BO1_2019_M 54,0ng/pl B*27 B*27 Bechtérevovy nemoci nelze povaZovat za potvrzeni diagnézy
Bechtérevovy nemoci.
Nalezeny genotyp HLA je asociovany s rizikem Bechtérevovy
B*27 pozitivni nemoci. Samotnou pritomnost alely asociované s rizikem
B02_2019 M 56,6ng/ul B*27 - Bechtérevovy nemoci nelze povazovat za potvrzeni diagnozy
Bechtérevovy nemoci.
Nebyla detekovana alela HLA-B*27 asociovana s rizikem
B*27 negativni Bechtérevovy nemoci.
B03_2019_M 64,4ng/ul - -
Celkovy pocet ziskanych bodu
Celkovy pocéet moznych bodu
Vysledné hodnoceni 100% 100%

Pouzita metodika: SSP
Pouzity kit: OLERUP SSP HLA-B*27 — unit dose
Detekované alely (alelické skupiny): HLA-B*27

POZNAMKA: V piipadé , Ze neni potvrzeno rodinnou studii, nelze uvadét prislu$nou alelickou skupinu dvakrat. Neni penalizovano

sniZenym hodnocenim.




